Aparat NGS – sekwenator następnej generacji z certyfikatem – 1 szt.
Platforma do sekwencjonowania następnej generacji posiadająca znak CE IVD. 
System, który pozwala użytkownikowi na analizę próby od materiału wyjściowego do analizowanych danych w czasie zaledwie ośmiu godzin. 
Umożliwia generowanie do 15Gb w pojedynczej reakcji – sekwenator następnej generacji integrujący etapy amplifikacji, sekwencjonowania i analizy danych w
jednym urządzeniu o niewielkich rozmiarach. 
Parametry techniczne:
1. Źródło wzbudzania: diody świetlne.
2. Zintegrowane w jednym urządzeniu moduły do amplifikacji klonalnej i odczytu sekwencji przy użyciu jednego zintegrowanego zestawu odczynników.
3. Sekwencjonowanie przez syntezę (SBS) w technologii opartej na odwracalnych terminalnych zasadach DNA, nie wymaga przeprowadzania reakcji emulsyjnego PCR
4. Dwa tryby pracy – tryb naukowy (RUO) oraz diagnostyczny (CE IVD).
5. Zautomatyzowana, niewymagająca ingerencji użytkownika aparatu, izotermiczna amplifikacja na fazie stałej (komórka przepływowa), prowadząca do wytworzenia macierzy klastrów cząsteczek klonalnych.
6. Cykl amplifikacji i sekwencjonowania nie wymagający ręcznych manipulacji oraz dodatkowych urządzeń.
7. Cykle amplifikacji i sekwencjonowania są w pełni zautomatyzowane, również w trybie sparowanych końców
8. Długość odczytu w zakresie od 1 x 36bp do 2 x 300bp. Sekwencjonowanie w trybie sparowanych końców niewymagające fizycznej zmiany orientacji komórki przepływowej.
9. Wydajność urządzenia w jednym cyklu pracy (liczba odczytywanych par zasad DNA) do 15 Gb w trybie sparowanych końców.
10. Liczba odczytów generowana w jednym cyklu pracy urządzenia:
• do 25 mln w trybie pojedynczych odczytów w trybie naukowym RUO
• do 50 mln w trybie sparowanych końców w trybie naukowym RUO
11. Dokładność odczytu Q30 dla ustandaryzowanej biblioteki testowej producenta w trybie sparowanych końców dla długości odczytu 2 × 150 bp > 80%.
12. Zintegrowany komputer sterujący z wbudowanym ekranem dotykowym oraz zainstalowanym systemem operacyjnym Windows.
13. Generowanie wyników w postaci plików FASTQ.
14. Zestaw odczynników niezbędny do uruchomienia systemu.
15. Na wyposażeniu co najmniej mysz optyczna, klawiatura.
16. Kompaktowe wymiary urządzenia (68,6 cm x 56,5 cm x 52,3 cm) i masa poniżej 60kg.
17. Wybrane aplikacje obsługiwane przez system:
• Analiza paneli genowych
• Resekwencjonowanie małych genomów – mikroorganizmy (DNA), wirusy
• Resekwencjonowanie celowane klonów, amplikonów
• Resekwencjonowanie celowane fragmentów RNA
• Sekwencjonowanie mRNA w trybie sparowanych końców
• Sekwencjonowanie małych RNA (small RNA, miRNA)
• Analiza interakcji DNA-białko (ChIP-seq)
• Metagenomika (sekwencjonowanie 16S rRNA)
• Celowane profilowanie ekspresji genów
• Typowanie HLA

	Lp.
	Wymagania:
	Sposób oceny
	Parametry i warunki zaoferowane przez Wykonawcę potwierdzające wymagania Zamawiającego (należy uzupełnić wszystkie wymagane pola podając parametry oferowanego produktu lub wpisać TAK)

	
	System do sekwencjonowania NGS (next-generation sequencing) o szerokim spektrum zastosowania, do wykorzystania w co najmniej następujących aplikacjach:
a) analiza komercyjnych i autorskich paneli genowych typu DNA-Seq i RNA-Seq,
b) typowanie HLA
c) resekwencjonowanie celowane klonów, amplikonów, enrichmentu (DNA, cDNA),
d) resekwencjonowanie małych genomów – mikroorganizmy (DNA),
e) metagenomika (sekwencjonowanie 16S rRNA),
f) celowane profilowanie ekspresji genów,
g) sekwencjonowanie małych RNA,
h) sekwencjonowanie mRNA w trybie sparowanych końców.
	TAK
	

	1. 
	Urządzenie nablatowe o masie poniżej 60 kg. 
	TAK
	

	2. 
	Zintegrowane w jednym urządzeniu moduły do amplifikacji klonalnej i odczytu sekwencji przy użyciu jednego zintegrowanego zestawu odczynników
	TAK
	

	3. 
	Sekwencjonowanie przez syntezę w technologii opartej na odwracalnych terminalnych zasadach DNA
	TAK
	

	4. 
	Minimum dwa tryby pracy, w tym minimum:
a) tryb naukowy (RUO),
b) tryb diagnostyczny (CE IVD).
	TAK
	

	5. 
	Certyfikat CE IVD
	TAK
	

	6. 
	Zautomatyzowana, niewymagająca ingerencji użytkownika aparatu, izotermiczna amplifikacja na fazie stałej (komórka przepływowa), prowadząca do wytworzenia macierzy klastrów cząsteczek klonalnych 
	TAK
	

	7. 
	Cykl amplifikacji i sekwencjonowania nie wymagający ręcznych manipulacji oraz dodatkowych urządzeń
	TAK
	

	8. 
	Brak konieczności wykonania reakcji emulsyjnego PCR – amplifikacja klonalna w urządzeniu
	TAK
	

	9. 
	Cykle amplifikacji i sekwencjonowania, również w trybie sparowanych końców w pełni zautomatyzowane
	TAK
	

	10. 
	Długość odczytu w zakresie minimum od 1 x 36bp do 2 x 150bp
	TAK
	

	11. 
	[bookmark: _Hlk31023058]Sekwencjonowanie w trybie sparowanych końców niewymagające fizycznej zmiany orientacji komórki przepływowej
	TAK
	

	12. 
	
	
	

	13. 
	[bookmark: _Hlk31023103]Maksymalna wydajność urządzenia w jednym cyklu pracy (liczba odczytywanych par zasad DNA) do 15 Gb w trybie sparowanych końców
	TAK
	

	14. 
	Maksymalna liczba odczytów generowana w jednym cyklu pracy urządzenia minimum:
a) do 25 mln w trybie pojedynczych odczytów, 
b) do 50 mln w trybie sparowanych końców.
	TAK
	

	15. 
	Dokładność odczytu Q30 dla standardowej biblioteki testowej producenta w trybie sparowanych końców dla długości odczytu 2 × 150 bp > 80%
	TAK
	

	16. 
	Zintegrowany komputer sterujący z wbudowanym ekranem dotykowym LCD oraz zainstalowanym systemem operacyjnym Windows lub równoważnym
	TAK
	

	17. 
	Generowanie wyników w postaci plików FASTQ
	TAK
	

	18. 
	Wykonanie kwalifikacji IQ i OQ
	TAK
	

	19. 
	Dokumentacja techniczna oraz instrukcja w języku polskim dostarczona wraz z urządzeniem.
	TAK
	

	20. 
	Urządzenie fabrycznie nowe, nie rekondycjonowane, nie regenerowane.
	TAK
	

	21. 
	Transport, wniesienie, instalacja, pierwsze uruchomienie oraz kalibracja i szkolenia z obsługi urządzeń uwzględnione w cenie.
	TAK
	



Parametry techniczne w wersji tabelowej:
	Lp.
	Nazwa parametru:
	Parametr
	Oświadczyć poprzez wpisanie znaku „X”
w odpowiednim wierszu 
dla każdej pozycji

	1. 
	Długość odczytu w zakresie minimum od 1 x 36bp do 2 x 150bp
	Długość odczytu w zakresie minimum od 1 x 36bp do 2 x 150bp
	

	2. 
	
	Długość odczytu w zakresie minimum od 1 x 36bp do 2 x 300 bp
	

	3. 
	Dostępność flow cell zapewniającej możliwość przeprowadzania reakcji o wydajności z zakresu od minimum 0,5 Gb do 1,2 Gb
	NIE
	

	4. 
	
	TAK
	

	5. 
	Dostępność flow cell zapewniających uzyskanie poniżej 10 mln odczytów w trybie sparowanych końców w pojedynczej reakcji
	NIE
	

	6. 
	
	TAK
	



Dodatkowe parametry:
	1. 
	Warunki gwarancji:
Oferowany okres pełnej opieki serwisowej 48 miesięcy liczony od daty podpisania ostatecznego protokołu dostawy urządzenia

	2. 
	Autoryzowany serwis na terenie Polski 

Podać nazwę i siedzibę serwisu.


	3. 
	Liczba napraw gwarancyjnych uprawniających do wymiany podzespołu na nowe – max. 3 naprawy tego samego podzespołu (z wyjątkiem uszkodzeń z winy użytkownika).

	4. 
	Czas reakcji serwisu „przyjęte zgłoszenie – podjęta naprawa” – max. 48 godzin w dni robocze od zgłoszenia awarii mailowo, faksem lub telefonicznie.
Zamawiający dopuszcza możliwość zastosowania zdalnej diagnozy, gdy będzie to technicznie dopuszczalne.

	5. 
	Czas naprawy – do 14 dni roboczych oraz do 21 dni roboczych w przypadku konieczności sprowadzenia części od producenta od dnia zgłoszenia usterki/awarii. 
W przypadku braku możliwości usunięcia awarii w ustalonym terminie Wykonawca zobowiązany jest do zapewnienia i pokrycia kosztów wykonania badań w innej jednostce, w uzgodnieniu i po akceptacji Zamawiającego, przy użyciu odczynników Zamawiającego

	6. 
	Przeglądy techniczne wymagane lub zalecane przez producenta w okresie gwarancji wykonane będą na koszt Wykonawcy. Ostatni przegląd w ostatnim miesiącu gwarancji.

	7. 
	Szkolenie z obsługi aparatu dla personelu wskazanego przez Zamawiającego na żądanie wg jego potrzeb ( w ramach umowy). Szkolenie dla minimum 2 osób.



